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PAVIA

Quattrocento pazienti, prove-
nienti da aree diverse della
Lombardia, rappresentano la
consistente casistica dello stu-
dio concluso da San Matteo e
Niguarda, il pitampio condot-
to sino ad oggi sul sequenzia-
mento del virus SARS-CoV-2
in Lombardia, che fotografa
quanto € accaduto dall'inizio
dell'anno attraverso un ap-
proccio scientifico “eviden-
ce-based”. Sono state perse in
esame 350 sequenze genomi-
che virali. L’analisi comparati-
va, condotta con metodi stati-
stici, derivati da tamponi rac-
colti dal 22 febbraio al 4 aprile

LA RICERCA

2020, fa risalire I'ingresso di
SARS-CoV-2inLombardiaver-
so laseconda metadi gennaio.
Ildato & corroboratodallavalu-
tazione della sieroprevalenza
di anticorpi neutralizzanti nei
donatori di sangue della Zona
rossa di Lodi che, oltre che a
consentire di stimare precisa-
mente la diffusione dell’infe-
zione, haidentificato 5 sogget-
ti sieropositivi nel periodo tra
il12 eil 17 febbraio 2020 (Per-
civalle et al., Eurosurveillan-
ce, accepted). Tenendo conto
che gli anticorpi neutralizzan-
ti si sviluppano circa 3-4 setti-
mane dopo l'infezione, questi
dati dimostrano la presenza
del virus a partire dalla secon-
da meta di Gennaio 2020. Ca-
ratterizzando la variabilita vi-
rale riscontrata nel territorio e
la distanza evolutiva rispetto
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Untampone faringeo per verificare la positivitaal

Due ceppi diversi in Lombardia
hanno fatto dilagare I’epidemia

aivirus circolantinelle aree se-
veramente colpite dalla pande-
mia, e stato possibile identifi-
care due maggiori catene di
trasmissione virale: il ceppo A,
caratterizzato da 131 sequen-
ze, si e diffuso principalmente
nel nord della Lombardia a
partire dal 24 gennaio (Berga-
moe territorilitrofi come Alza-
no e Nembro); il ceppo B, che
conta211sequenze, pilivaria-
bile, ha caratterizzato I'epide-
miadel sud della Lombardiaal-
meno a partire dal 27 gennaio
(Lodie Cremona). Le differen-
zetraiceppiviralisono comun-
que di numero limitato (appe-
na 7 mutazioni nucleotidiche
suun totale dicirca 30.000 ba-
sidigenomavirale).—
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