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ESPERIENZE LAVORATIVE

PhD Candidate 2023 - Maggio 2026
Universita degli Studi di Pavia, Pavia (PV)

Svolgo [lattivita presso la S.C. Microbiologia e Virologia -
Fondazione IRCCS Policlinico San Matteo, Pavia (PV). Nell’lambito
del mio progetto di ricerca mi occupo di:

e Caratterizzazione genomica di patogeni ospedalieri

e Applicazione di algoritmi di machine learning a dati genomici

e Analisi dati di metagenomica amplicon-based

e Sviluppo di report epidemiologici circa i principali patogeni
ospedalieri
Pubblicazione scientifica e attivita di ricerca bibliografica

Borsista di Ricerca 2020 - 2023

S.C. Microbiologia e Virologia
Fondazione IRCCS Policlinico San Matteo, Pavia (PV)

Nellambito del progetto “Development of an IT platform for the
application of artificial intelligence and data mining, for the control
of nosocomial infections in the San Matteo hospital (I-Hospital)” mi
sono occupata di:

o Estrazione dati da database

e Analisi dati sanitari

e Sviluppo di pipeline standardizzate per generare report

epidemiologici

COMPETENZE TECNICHE

e Analisi dati di sequenziamento lllumina e Nanopore

e Assemblaggio e caratterizzazione di genomi batterici (es.
annotazione, identificazione di geni di resistenza antimicrobica
e virulenza)

e Filogenesi

o Estrazione e integrazione di dati genomici da database pubblici

e Sviluppo e utilizzo di pipeline per I'analisi dati di metagenomica
amplicon-based (16S)

e Analisi e visualizzazione dati in R e RMarkdown

e Analisi statistiche

e Basi di algoritmi di machine learning

o Estrazione dati da database tramite query SQL



ATTIVITA EXTRA

+ Tutor didattico [2024 - 2025]
per Genomics and evolution in
emerging infectious diseases
(prof. Castelli) - UNIPV

o Tutor universitario [2024] per
studenti lavoratori e a rischio
abbandono - UNIPV

COMPETENZE INFORMATICHE

e Sistemi operativi: Linux (Ubuntu), Windows
e Pacchetti e applicativi: Microsoft Office, LibreOffice, Google
Workspace
¢ Gestione ambienti:
o Utilizzo e gestione di ambienti virtuali con conda
o Esperienza con Google Cloud Platform (basi di computing)
e Linguaggi di programmazione:

o R (avanzato): manipolazione dati, analisi di dati da
sequenziamento e analisi statistiche, visualizzazione, report
dinamici

o Python (base): scripting e utilizzo di librerie per analisi dati
biologici

o Bash (base): scripting e gestione file in ambiente Linux

o SQL (base): query per estrazione dati

¢ Canva

ISTRUZIONE E FORMAZIONE

PhD in Genetics, Molecular and Cellular Biology 2023-2026
Ciclo XXXVIII - Universita degli Studi di Pavia, Pavia (PV)

Master di 2° livello in Genomic Data Science 2021-2023
Universita degli Studi di Pavia, Pavia (PV)
Le principali tematiche didattiche hanno riguardato:

e Statistica, modellistica e utilizzo di R/RStudio

¢ Epidemiologia

¢ Bioinformatica applicata alla genetica

e Pipeline per analisi dati di metagenomica amplicon-based (16S)

LM in Biodiversita ed Evoluzione biologica 2017-2021
Universita degli Studi di Milano, Milano (MI). Voto: 110/110L

Durante il mio percorso di laurea ho svolto il tirocinio curricolare
presso il laboratorio di bioinformatica (prof. Brilli, UNIMI) e mi sono
focalizzata sull'integrazione dei dati genomici e fenotipici nel
batterio Staphylococcus aureus

LT in Scienze Biologiche 2013-2017

Universita degli Studi di Ferrara, Ferrara (FE)

Durante il mio percorso di laurea ho svolto:
e L’Erasmus presso I'Université de Montpellier, France
e |l tirocinio curricolare presso il Ghirotto Lab (UNIFE) e mi sono
focalizzata sullo studio della variabilita genetica e linguistica in
popolazioni Sinotibetane




PUBBLICAZIONI SCIENTIFICHE
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